
Modelni 
organizmi 

Ne stori drugemu, kar nočeš, da on stori tebi (pa kaj še!). 



Wikipedia: A model organism is a non-human species that is extensively studied to 
understand particular biological phenomena, with the expectation that discoveries made 
in the organism model will provide insight into the workings of other organisms. 

http://en.wikipedia.org/wiki/Species
http://en.wikipedia.org/wiki/Biology
http://en.wikipedia.org/wiki/Phenomena


Modelni organizmi 

yeastgenome.org 

dictybase.org 

flybase.org 

wormbase.org 

arabidopsis.org 

ecogene.org 





Nat Rev Genet 
(2013) 14:865 







www.yeastgenome.org; SGD 





Genom kvasovke Saccharomyces cerevisiae 

GO Molecular Function GO Biological Process GO Cellular Localization 

Science (1996) 274:546  

SGD Genome Snapshot, 12. marec 2014 

16 kromosomov, 12.2 Mbp, ~70% genoma = ORFs 

 5091 ORFs, 77,05%      786 ORFs, 11,90%       730 ORFs, 11,05%  





Saccharomyces cerevisiae (budding yeast, baker’s yeast, ...) 

- enocelični evkariont (Eukaryota; Fungi/Metazoa group; Fungi; Dikarya; Ascomycota; 
Saccharomycotina; Saccharomycetes; Saccharomycetales; Saccharomycetaceae; 
Saccharomyces) 

- uveljavljen modelni organizem (NL – celični cikel (Nurse, Hartwell, 2001), telomere 
(Blackburne, Szostak, 2009)) 

- GRAS 

- posebnosti metabolizma (Crabtreejev efekt) 







Saccharomyces cerevisiae 

Schizosaccharomyces pombe (fission yeast) 
Nat Rev Genet (2001) 2:659 

Druge vrste kvasovk 



Genetics (2013) 195:275 



Delecijski projekt na genomski ravni 
(‘forward’ : ‘reverse’ genetika) 

Nat Rev Genet (2007) 8:437 
Nature (2002) 418:387 





Sistematično označevanje proteoma 



Science (2001) 294_2364  
Nat Rev Genet (2007) 8:437 

SGA – 
synthetic 
genetic array 
analysis 

S. cerevisiae: 5800 genov (=N) 
 
Število dvojnih delecijskih mutant 
(N×(N-1)/2): 1,68 × 107 



Caenorhabditis elegans 



Sydney Brenner 

NL – razvoj organov in programirana celična smrt (Brenner, Horvitz, Sulston, 2002), 
RNA interferenca (Fire, Mello, 2006), GFP (Chalfie, 2008) 



- večcelični organizem: Eukaryota; Fungi/Metazoa group; Metazoa; Eumetazoa; 
Bilateria; Pseudocoelomata; Nematoda; Chromadorea; Rhabditida; Rhabditoidea; 
Rhabditidae; Peloderinae; Caenorhabditis 

- 959 somatskih jeder (1031 pri samcih), od tega 302 nevrona 

- ~20.000 genov, 36% ima človeške homologe 

- znan ‘fate map’ 

- možnost zamrznitve kultur 

- nekateri kompleksnejši fenotipi, npr. odvisnost od nikotina 



Ocena 1: nematodi predstavljajo 80% vseh živalskih vrst 
(‘drugih’ 80% predstvaljajo žuželke...) 

Ocena 2: nematodi predstavljajo 80% vseh živalskih osebkov 



Izvor (‘pokolenje’) vseh celic v telesu C. elegans 



Življenjski cikel 



Test 
sintetske 
letalnosti 



Utišanje 
genov pri 
metazojih 

J Biol (2008) 7:34 



Domača naloga 

http://www.jove.com/video/3448/quantitative-and-automated-high-throughput-genome-wide-rnai-screens-in-c-elegans 
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Drosophila melanogaster: študij po primeru 

Science (2012) 335:1309 

Science (2012) 335:1351 


